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O que e o Bacterioma

Comunidade Bacteriana Funcoes Vitais

Conjunto de bactérias que vivem Influencia diretamente na
no animal e no ambiente de digestao, imunidade e resisténcia
cultivo. a doencas.

O Abdelhafiz et al., 2021 (Front Microbiol); Cornejo-Granados et al., 2018 (Peer])
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Equilibrio = Saude

Bacterioma diverso e equilibrado
resulta em producao saudavel e
sustentavel.



Ambientes Diferentes = Bacteriomas

Diferentes
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O bacterioma varia
em diferentes
setores de um
mesmo sistema de
recirculacao.

N° de Géneros bacterianos em diferentes setores de um sistema de producao de tilapia. P
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Abundancia relativa (%)
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Etapas do Ciclo Diferentes = Ambientes
acteriomas Diferentes

Diferentes = B

Proporcao de Vibrio spp. durante o ciclo de producao do camarao.

1
Inicio do ciclo

Meio do ciclo
Fase do ciclo

Final do ciclo

[ Vibrio spp
[ Outros géneros
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O bacterioma varia
durante o ciclo de

producao.
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Avaliando o Bacterioma Para
Definir o Manejo - Tilapia
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Avaliacao do Bacterioma em diferentes ambientes de um sistema de producao de tilapia.
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Avaliando o Bacterioma Para
Definir o Manejo - Laboratorio PLs
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Avaliacao do Bacterioma em diferentes ambientes de uma unidade produtora de
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Amostras analisadas



MMGen Vibrio- Ferramenta de Baixo
Custo Para Analise de Vibrio spp.
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Tanque CtVibrio CtBactériatotal Relacao Vibrio/Bactéria Vibrio (% do total)

MICROBIOLOGIA MOLECULAR — MMGen_Vibrio

Neo3sy TQ13 19,5 23,6 17,8 94,7%

Cliente: ABCC- Associagdo Brasileira de Criadores de Camarso

e s Yo AR TQ26 21,6 18,2 0,09 8,7%

Responsavel pela liberagdo: Dra. Julisna Gabriels Silva de Lima.

© Resultados

Tanque CtVibrio CtBactériatotal Relagdo Vibrio/Bactéria Vibrio (% do total)

Ct= numero de ciclos para detectar o DNA.
Quanto menor o Ct, maior a carga do microrganismo.

TQ13 19,5 238 17.8 94,7%
TQ286 216 18,2 0,08 8,7%

Ct= ndmero de ciclos para detectar o DNA
Quanto menor o Ct, malor a carga da microrganisma.

© Interpretacao e recomendacoes

s L TQ13 — Alto nivel de Vibrio

« Vibrio aparece em grande quantidade, dominande quase toda a microbiota
« Issoindica desequilibrio microblano, com risco de doenga bacteriana.

S Nt o e Vibrio aparece em grande quantidade, dominando quase toda a microbiota.

Renovar parte da égua e reforgar oxigenacéo.
Rever os protocolos de alimentagéo e de probiético.

EAFala s i 23 ke e Sonfivmar mallars: e Issoindica desequilibrio microbiano, com risco de doenca bacteriana.

TQ26 — Situacéo estdvel

e Acgoes sugeridas:

« Vibrio aparece em baixa proporgéo (8,7%), o que é bom sinal.

« O ambiente esté relativamente equilibrado.

+ Actes sugeridas: o Renovar parte da agua e reforgar oxigenacao.
Continuar moniterando a cada semana. - - T
o Rever os protocolos de alimentagao e de probidtico.

o Repetir a analise em 2-3 dias para confirmar melhora. ~ E N ﬁ P T
= SN ‘
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Genetica e Melhoramento

Base Genética

Genes disponiveis na populacao que definem, em parte,
caracteristicas como crescimento e resisténcia.

Melhoramento Genetico

Selecdo de animais que combinam genes favoraveis para
desempenho produtivo.




Geneética e Bacterioma

Bactérias no intestino
do camarao

Protema

Células do intestino do
camarao

RNA




Tilapia: Evidéncia Experimental

INBRED OUTBRED

1.001

0.751

0.501

Relative abundances

0.25

0.001
MO Al PI MO Al PI

Genus

Acinetobacter
Cetobacterium
Curvibacter
Enhydrobacter
Escherichia/Shigella
Plesiomonas
Propionibacterium
Pseudomonas
Psychrobacter
Staphylococcus
Streptococcus
Undibacterium
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A genética do peixe molda o microbioma na — MO
(boca), Al (intestino anterior) e Pl (intestino
posterior) — mesmo sob o mesmo ambiente.
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O efeito genético é mais forte no PI, onde o
ambiente é mais estavel e a fermentacao
bacteriana é essencial para a saude intestinal.

-~

.

Tilapias outbredtém microbiota mais diversa,
enquanto /nbred mantém comunidades mais
previsiveis e consistentes.

) Abdelhafiz et al., 2021, Front. Microbiol. 12:709611




Camarao: Evidéncia Experimental
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A diversidade bacteriana é maior em
populacoes de camarao com maior
diversidade genética.

Genl = alta diversidade genética,

Diversidade de bactérias Bactérias benéficas
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Gen2 = baixa diversidade genética.
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O Cornejo-Granados et al. Animal Microbiome https://doi.org/10.1186/s42523-025-00414-y




Genetica, Ambiente e E

Interdependentes

Geneética

Ambiente

acterioma sao

Bacterioma
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O bacterioma € o produto da interacao
entre a genetica do hospedeiro e as
condicoes do ambiente de producao.

O bacterioma é um dos principais
parametros para direcionar o
melhoramento genético e o manejo
produtivo




O Bacterioma Indica Qual a Melhor
Genetica e o que Fazer no Ambiente. XXI

FENAZAM’25

Genetica Ambiente
O que podemos controlar: O que podemos controlar:
o Diversidade Genética o Qualidade da racao/ curva de alimentacao
o Selecao para cada ambiente distinto o Fertilizacao

_ o Qualidade do solo
Como podemos monitorar:

: o OxIgénio
o Genotipagem

o Analise do bacterioma Como podemos monitorar:

o Analise do solo, da agua e da racao

o Analise do bacterioma
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"“Agora nao selecionamos apenas o animal.
Selecionamos o animal e o seu
microbioma”

Bem-vindos ao melhoramento

3

Hologendmico.




Por que isso faz sentido na tilapia?
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o O microbioma intestinal € um determinante direto de FCA,
crescimento e metabolismo energético.

o Linhagens de tilapia apresentam perfis microbianos
caracteristicos, mostrando interacao genotipo x microbioma.

o Desequilibrios microbianos sao preditores fortes de doencas
Ccomo estreptococose e aeromoniase.

o A variancia produtiva explicada pelo microbioma é
Independente e complementar a variancia explicada pela
genética do hospedeiro.

o Intervencoes que modulam o microbioma (dieta, colonizacao
precoce) alteram o fenotipo, provando causalidade microbiana
no desempenho.



Por que isso faz sentido no camarao?

o A imunidade é altamente dependente do microbioma.

o O desempenho depende muito do bacterioma intestinal e da
agua.

o O animal nao tem imunidade adaptativa — depende do
ambiente microbiano.

o Microbioma é parcialmente herdavel (vertical e
horizontalmente).

o Certos perfis bacterianos estao altamente correlacionados
com FCA, sobrevivéncia e crescimento.

Ou seja: melhorar s6 o DNA do camarao nao captura toda a
variacao relevante.
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Usando o Bacterioma Para Auxiliar na
Selecao Genetica - Camarao.

Variacao no bacterioma por tipo de genética - Camarao.
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Amostras

G1 e G4 = alta diversidade
genética,

G2 e G3 = baixa diversidade
genetica.
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Mesma geneética em fazendas Pepora
diferentes = resultados diferentes / FENACAVI2S

Beberibe - Kg/Ha por Linha (com desyio padrao)

Potipora - Kg/Ha por Linha (com desvlio padrao)
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Obrigado
daniel.lanza@ufrn.br

https://genaptus.com.br/

Laboratério de biologia molecular aplicada

UN!VERS!DADEE DO RIO GRANDE DO NORTE
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